RESUMEN

El maiz (Zea mays L.) debido a sus diversidad genética y a sus multiples
utilidades es un producto con alto interés de investigacion en el pais. Por esta
razon, en la presente investigacion se realizé el analisis de la variabilidad
genética en este cereal. Se caracterizO molecularmente 86 accesiones
pertenecientes al Banco de Trabajo del Programa de Maiz del Instituto
Nacional de Investigaciones Agropecuarias, determindndose la diversidad y
estructura genética. Las muestras fueron genotipadas en el analizador de ADN
LI-COR 4300. Los andlisis de diversidad genética revelaron un total de 72
alelos de los 9 locus en analisis, con un promedio de 8 alelos/locus. El locus
phi053 fue el mas polimorfico. El PIC reportado fue de 0,58, la heterocigosidad
esperada de 0,63 y la heterocigosidad observada de 0,46, siendo indicadores
de la alta diversidad genética. El analisis de similitud UPGMA vy el analisis de
coordenadas principales PCO determinaron la falta de estructura genética en
las muestras estudiadas. El andlisis por razas canguil y tusilla revel6 una
diferencia genética de 7%, mientras que en comparacion con los materiales
mezclas de maiz presentan una diferencia genética del 4%. Con el analisis
realizado se observé que la coleccion del Banco de Trabajo del Programa de
Maiz posee diversidad genética, la mayor parte ocurre dentro de las
poblaciones mas que entre las razas. Por lo tanto es importante conservar la
diversidad genética de las razas nativas de maiz por su valor econémica, social

y contribucién en la alimentacién humana.
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