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RESUMEN

La cebadaHordeum vulgarel., es el cuarto cereal de mayor produccion en el
mundo y en el Ecuador ha sido y es uno de losipdtes rubros en la alimentacién de
los habitantes de la region andina. El presenteajwatuvo como objetivo generar
informacion molecular que permita analizar la dieeid genética concerniente al
germoplasma de cebada del INIAP. Se analizaron g&fotipos de cebada
correspondientes a 160 materiales entre variedadkisadas, acriolladas y lineas
promisorias. Se obtuvieron los perfiles alélicos &6 loci SSR altamente polimérficos
y distribuidos en los siete cromosomas de cebasldefctaron 157 alelos en un rango
desde 104 hasta 232bp. El nimero de alelos pos leatié desde 3 hasta 14 con un
promedio de 9.81. Excepto para el marcador BmageRilice de diversidad genética
mostro altos valores, que variaron desde 0.60 l@a8%ay resultaron en un promedio de
0.75. Los anadlisis de conglomerados y el de coadkes principales demostraron que
no existe una diferenciacion entre materiales Bados y mejorados. Esto fue
corroborado por analisis molecular de varianza tadésticos F (5r=0.014) que
mostraron ademas que una configuracion con 10 ectusevidencia la mayor
diferenciacion (1=0.422). El analisis mediante biplot logistico emte revel6 27
alelos significativos R>>0.5, p<0.05) y sus predicciones de presencia de indigduo
pertenecientes a sus respectivos clusters. La dnarsidad genética de cebada
reportada en este estudio debe ser técnicamentsidemada en programas de

fitomejoramiento y conservacion de este germoplasma
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