RESUMEN

El Ecuador, ha sido catalogado como un centro skeeimnde diversidad genética del camote,
sin embargo en el pais no existen estudios detedwscion que sirvan para dilucidar las
interrogantes sobre la variabilidad genética ddtivau En esta investigacion usando
marcadores morfologicos y moleculares (microsa®lise estudid la diversidad de 368
accesiones de camotg@dmoea batata L.) recolectadas en 18 provincias. Se utilizé para
caracterizacion morfolégica 48 descriptores, Issiltados obtenidos muestran la formacion
de siete grupos que comparten caracteristicas lagidas similares y se establecié que las
variables Utiles para la descripcion del germoptagox.001) son la coloracion, la forma y
los defectos de la raiz reservante, ademas dertafdel perfil y forma del I6bulo en las
hojas. En la caracterizacion molecular usando otai@adores microsatélites se detectaron
89 alelos, con un promedio de 11.12 alelos pordogwn promedio de polimorfismo
PIC=.848. Al utilizar el analisis UPGMA, la distaacde Nei (1979) y el andlisis de
coordenadas principales, se determind la formad&# subpoblaciones, donde la varianza
genética se distribuye en mayor proporcion dengrgatla poblacion (89%, p>= 0.010). El
analisis morfoldégico como el molecular, no mosaddrmacion de ningan grupo definido
de acuerdo a una provincia, este tipo de acontentos ocurren principalmente por los
sistemas de intercambio que mantienen los agriesitademas la alta diversidad encontrada
en este estudio esta relacionada con el sistemadiggtivo de los cultivares (polinizacion

cruzada) y las altas tasas de mutaciones sométigagadas en la especie.
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